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• DNA metylering



Skvortsova, Ksenia et al. “The DNA 
methylation landscape in cancer.” Essays in 
Biochemistry 63 (2019)



D Capper et al. Nature 555, 469–474 (2018) 
DNA methylation-based classification of central nervous system tumours
PMID: 29539639



Establishing the DNA methylation-based CNS tumour reference cohort





EPIC 935K innført i rutine ved St. Olavs Hospital januar 
2023
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Nanopore-sekvensering

Library prep Sekvensering





Hva brukes metoden til?



Ulike klassifiseringsverktøy/ 
maskinlæringsalgoritmer for analysering av data

• NanoDX

• Sturgeon

• ROBIN

• MNP-FLEX

• …

Gullstandard er array-basert DNA-metyleringsanalyse EPIC 935K 
(METYL_EPIC)





SFH7-25: 
EPIC 935K: 1,0 
Medulloblastoma WNT



SFH7-25
NanoDx 0,9 Medulloblastoma WNT
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SFH07-25 0,904 - - - - Medulloblastoma
Wnt-activated

SFH08-25 0,803 - - 0,773 0,792 Medulloblastoma
Subclass group 3-4

SFH09-25 - 0,277 0,251 0,255 0,324 Glioblastoma,
RTK1 or RTK2

SFH10-25 - 0,317 0,539 0,543 0,563 Glioblastoma, 
RTK2

SFH12-25 - 0,507 0,687 0,272 0,506 Oligodendro-
glioma

SFH16-25 - 0,811 0,907 - - Meningeoma

SFH17-25 0,303 0,392 Glioblastoma
Mesenchymal*

SFH19-25 0,352 0,324 Astrocytoma, 
IDHmut



Nanoporesekvensering for DNA-metylering

• Metoden er testet og validert 

• Bygget IT-infrastruktur for håndtering av data

• Logistikk

Metoden er nå tatt i bruk i rutine ved St. Olavs Hospital fra september 2025

Prøvesvaret integreres i svarrapport fra patologen på lik linje med andre 
analyser (immunhistokjemi, PCR, genpanel, FISH)

Planlegger utvidet bruk (sarkomer, cancer ukjent origo)



Takk til


